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PAYS DE LA LOIRE

Edition programmée de I'épigénome dans le but d’élucider les mécanismes moléculaires ayant lieu
durant la programmation développementale du sperm et lors de la résistance a la reprogrammation nucléaire

Mots clés : Xenopus laevis, spermatogénése, épigénétique, modification d’histone, H2AK119ub1

Résumé: Le zygote est le produit de la
fécondation d'ceuf maternelle par le
spermatozoide paternel. De récentes études
émettent I'hypothése de Ila transmission

Dans un second temps, nous avons étudier le
processus de différentiation  permettant
'émergence du spermatozoide mature: la
spermatogénese. Grace a une approche de

d’'information non génétique du gamete male a
sa descendance par l'intermédiaire de facteurs
épigénétiques. Afin de tester cette hypothese,
nous avons profité du modéle Xenopus laevis
pour interférer avec la programmation
épigénétique du spermatozoide. Par des
approches in vitro et in vivo, hous mettons en
lumiére le réle clé de la modification d’histone
H2AK119ubl provenant du spermatozoide
durant 'embryogénése précoce de Xenopus
laevis.

Targeted epigenome editing to elucidate the molecular basis of sperm developmental programming

and of resistance to nuclear reprogramming

séquencage en cellule unique, nous avons
constitué un atlas des cellules constituant le
testicule de Xenopus laevis. Nous avons
ensuite adapté un protocole de culture
d’explant de testicule ex vivo dont nous avons
vérifier la progression grace a une approche
RNA-FISH.
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Abstract : Zygote is the product of maternal
egg by paternal spermatozoon. Recent studies
hypothesized non-genetic information
transmission from the male gamete to its
progeny by epigenetic factors. To test this
hypothesis, we took advantage of Xenopus
laevis animal model to interfere with
spermatozoon epigenetic programming. Using
in vitro and in vivo approached, we highlighted
the key role of paternal inherited H2AK119ubl
histone madification during Xenopus laevis early
embryogenesis

In the second time, we studied the
differentiation process from which mature
spermatozoon emerge: speramtogenesis.
Thanks to single cell RNA-seq approach, we
constituted an atalas of the cells composing
Xenopus laevis’ testis. We then adapted an ex
vivo testis explant culture protocol which we
monitored using RNA-FISH.



